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Introduction 

Depuis leur découverte par Barbara McClintock en 1950, les éléments transposables (ou 

transposons) ont suscité un intérêt croissant en biologie moléculaire et en génomique. Ces 

séquences d’ADN mobiles, capables de se déplacer d’un site à un autre au sein du génome, sont 

omniprésentes chez les procaryotes et les eucaryotes, où elles peuvent représenter jusqu’à 85 % 

du contenu génétique chez certaines espèces (Lander et al., 2001; Han et al., 2023). 

La compréhension des transposons a profondément transformé notre vision du génome, 

qui n’est plus considéré comme une entité stable et figée, mais comme un système dynamique, 

remodelé en partie par des séquences mobiles. Deux grandes classes de transposons ont été 

décrites : les rétrotransposons (classe I), qui utilisent un intermédiaire d’ARN selon un 

mécanisme de type « copier-coller », et les transposons à ADN (classe II), qui se déplacent via 

un mécanisme « couper-coller » (Wicker et al., 2007; Hickman et Dyda, 2020). 

La diversité structurale et fonctionnelle de ces éléments reflète leur rôle clé dans 

l’évolution, la régulation génique, la plasticité génomique et parfois même la pathogénèse 

humaine (Luqman-Fatah et al., 2023). Certains transposons ont même été domestiqués par 

l’hôte au cours de l’évolution pour remplir des fonctions cellulaires spécifiques (Feschotte, 

2008) 

Cependant, malgré leur abondance et leur importance, les mécanismes moléculaires qui 

sous-tendent leur mobilité demeurent complexes et parfois encore mal compris. 

Quelles sont les étapes catalytiques parcourues lors de leur mobilisation ? Quelle est la nature 

des enzymes impliquées dans la transposition ? Et comment ces éléments interagissent-ils avec 

leur environnement génomique et comment sont-ils régulés ? 

Ce travail s’inscrit dans cette problématique et vise à identifier les différentes voies de 

mobilisation des transposons, en mettant en évidence les enzymes responsables (transposases 

de type RNase H-like, HUH, sérine et tyrosine). 

Pour atteindre ces objectifs, ce mémoire s’articule autour les axes suivants : 

 

• Une première partie consacrée aux généralités sur les transposons, leur origine, leur 

structure et leur classification. 


